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Tecnologia SNaPshot
GENOTIPADO DE 1-20 SNPs por Single Base Extension (SBE)

PROTOCOLO

Reaccion de PCR (multiplex)
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Ventajas:
- Permite un genotipado individual de las muestras—> genética forense, paternidades, diagndstico, ...
- También sirve para test de metilacion

Desventajas:

- Puesta a punto de técnica: PCR + combinacidn de sondas (multiplex)
- Genotipado “semi-automatico”

- Necesidad de estandarizacion (electroforesis)

- Protocolo relativamente largo

Recomendaciones para diseio de cebador:

- Disefiado para que termine justo en el 5" del SNP (justo antes de la base a determinar).
-Tm > 50°C (reaccion mas eficiente).

- Puede disefarse tanto en la cadena forward (directa) como en la reverse (reversa).

- Chequear la secuencia para evitar la formacion de dimeros, hairpins, etc...

- Longitud 15-30 nucledtidos (para multiplexear afiadir poliT, diferenciar en mas de 4bps )
- Purificados mediante HPLC (sobre todo aquellos > 30 nt).
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